
АНОТАЦІЯ 

 

Визначено бактеріальні ускладнення у постковідних хворих шляхом 

дослідження спектру мікроорганізмів, збудників бактеріальної пневмонії, а 

також  встановлено їх чутливість до антимікробних препаратів і їх парних 

комбінацій за допомогою сучасних мікробіологічних методів дослідження. 

Встановлено, що найпоширенішими збудниками бактеріальної 

пневмонії у постковідних пацієнтів, як і у пацієнтів, які не мали 

коронавірусну хворобу (група порівняння), були Klebsiella pneumoniae ssp. 

pneumoniae, Acinetobacter baumannii, а також Pseudomonas aeruginosa. 

Ізольовані від постковідних хворих із пневмонією штами K. pneumoniae ssp. 

pneumoniae виявились найчутливішими до гентаміцину, поліміксину, а також 

до тайгециклін-рифампіцину і фосфоміцин-ципрофлоксацину, а від хворих 

групи порівняння – до поліміксину, фосфоміцину, а також азтреонам-

цефтазидим/авібактаму та азтреонам-амоксицилін/клавуланової кислоти. 

Штами A. baumannii, виділені від постковідних пацієнтів із пневмонією, були 

найчутливішими до поліміксину Е та фосфоміцин-хлорамфеніколу і 

колістин-триметоприм/сульфаметоксазолу, а від пацієнтів групи порівняння  

– до поліміксину Е та колістин-хлорамфеніколу і колістин-

триметоприм/сульфаметоксазолу. Штами P. aeruginosa, які викликали 

пневмонію у постковідних пацієнтів та у пацієнтів, які не хворіли на 

коронавірусну хворобу, були найчутливішими лише до поліміксину Е 

(колістину), а також до колістин-рифампіцину. Отримані результати можуть 

бути використані для розроблення рекомендацій щодо ефективної емпіричної 

антибіотикотерапії постковідних хворих із вторинною бактеріальною 

пневмонією.  

Кваліфікаційну роботу викладено на 76 сторінках, ілюстрована 14 

таблицями, 16 рисунками. Список використаних джерел включає 53 роботи.  
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