
АНОТАЦІЯ 

 

Лабораторні популяції популярного модельного об’єкту у біології – 

нематоди Caenorhabditis elegans дуже рідко підлягають дослідженням 

мікробіоти адже у них вона складається лише з бактерії Escherichia coli. Для 

того, щоби зрозуміти як присутність нативного мікробіому у нематоди впливає 

на її життєдіяльність ми проаналізували резистентність  C. elegans до 

афлатоксину В1 з та без кишкової мікробіоти. Афлатоксини – широко 

розповсюджені речовини грибного походження, що задають шкоду людям і 

сільському господарству. Так як токсичність афлатоксинів полягає в 

пошкодженні мітохондріальної ДНК, ми виявили кількість пошкоджень на 10 

кб у експериментальній та контрольній групі протягом кількох поколінь. 

Отримані дані показали, що присутність нативної мікробіоти значно зменшує 

кількість пошкоджень. З іншого боку,  у першому експериментальному 

поколінні, кількість копій мітохондріальної ДНК на клітину зменшилась у 

нематод із наявним мікробіомом порівняно до контролю. Зразки нематод різних 

концентрацій афлатоксину із кожного покоління  було подано на секвенування 

генів 16S рРНК з метою встановлення видового складу мікробіоти за різних 

умов. Було показано, що біорізноманіття нематод, що росли на лабораторному 

середовищі зменшується сильніше порівняно з нативним середовищем. Дані 

метагеноміки також показали наявність як мінімум двох таксонів, здатних до 

метаболізації афлатоксинів та їх диференційне розповсюдження – актиноміцети 

переважали у лабораторних зразках, у той час флавобактерії – у нативних 

субстратах. 
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