
АНОТАЦІЯ 

В роботі підібрано ефективний варіант екстракції та ампліфікації ДНК з 

Haematococcus pluvialis Flotow 1844, а також визначено вплив стадії 

життєвого циклу на виділення. Визначено найбільш оптимальні праймери 

для  ампліфікації маркерної послідовності ITS rDNA H. pluvialis. Матеріалом 

дослідження були 4 штами H. pluvialis. В роботі було використано стандартні 

методи: світлова мікроскопія культур, електрофорез в агарозному гелі та 

полімеразна ланцюгова реакція. 

Встановлено, що релевантною є екстракція ДНК з клітин H. pluvialis як 

на зелених стадіях, так і на стадії апланоспори. При обробці 

гомогенізованого матеріалу рекомендовано обирати 3М ацетат натрію. 

Підібрано оптимальну програму температурного режиму для ампліфікації 

екстрагованого ДНК. Визначено, що оптимальними для ампліфікації 

маркерної послідовності ITS H. pluvialis є використання пари праймерів ITS1 

та ITS4. В результаті дослідження було отримано 14 ампліконів, з яких 9 

будуть використані для секвенування і подальшого філогенетичного аналізу. 

Кваліфікаційна робота викладена на 46 сторінках, ілюстрована 4 

таблицями та 10 рисунками. Список використаних джерел включає 70 робіт. 
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