
АНОТАЦІЯ 
 

У роботі використано клінічні зразки хворих на рак предміхурової залози, 

а саме тканини передміхурової залози, безклітинна сеча та плазма крові. 

Методи досліджень включали виділення РНК, синтез кДНК, кількісну ПЛР, 

електрофорез в агарозному гелі, очищення ДНК, молекулярне клонування, 

отримання та хімічну трансформацію компетентних клітин E. coli, селекцію 

трансформантів, ізоляцію плазмідної ДНК та статистичну обробку 

результатів. Метою роботи було створення генетичної конструкції для 

транскрипції днРНК ANRASSF1 in vitro. Аналіз клінічних зразків хворих на 

рак передміхурової залози виявив значно вищі рівні ANRASSF1 та RASSF1A 

у безклітинній сечі пацієнтів з пізніми стадіями захворювання (III-IV). ROC-

аналіз підтвердив прогностичний потенціал ANRASSF1 для розрізнення 

ранніх та пізніх стадій РПЗ (AUC 0,8). Встановлено наявність ANRASSF1 у 

позаклітинних везикулах плазми крові, про що свідчить її захист від деградації 

РНКазою. Оптимізовано умови ампліфікації повнорозмірної послідовності 

ANRASSF1. Успішно здійснено молекулярне клонування ANRASSF1 у вектор 

pBluescript SK (+) та проведено трансформацію компетентних клітин E. coli 

XL-Gold. Трансформація компетентних клітин E. coli XL-Gold підтверджена 

утворенням білих колоній на середовищі з додаванням X-Gal та IPTG, а також 

ПЛР-аналізом поодиноких колоній. Отримана конструкція дозволяє 

досліджувати функціональну роль ANRASSF1 у розвитку раку предміхурової 

залози та її потенціал як прогностичного маркера. 

Кваліфікаційна робота викладена на 54 сторінках, ілюстрована 4 

таблицями та 10 рисунками. Список використаних джерел включає 50 робіт. 
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